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Expediente N° 7334/2022
Rosario, 31 de Marzo de 2022

VISTO el presente expediente, mediante el cual el Responsable de la
Asignatura, Dr. Martin Espariz, eleva el programa de la asignatura electiva
“Determinacion de secuencia genoémica, ensamblado y anotacion de fagos (SEA-PHAGES
Fase Il)”, correspondiente a las Carreras de Bioquimica y Licenciatura en Biotecnologia,

y

CONSIDERANDO:
El andlisis realizado por las Escuelas Universitarias de Bioquimica y

Biotecnologia.

Que el presente expediente es tratado en Sesion del dia de la fecha.

Por ello,
EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS
BIOQUIMICAS Y FARMACEUTICAS
RESUELVE:

ARTICULO 1°- Aprobar el programa de la asignatura electiva “Determinacion de
secuencia gendémica, ensamblado y anotacion de fagos (SEA-PHAGES Fase II)”,
correspondiente a las Carreras de Bioquimica y Licenciatura en Biotecnologia, segun se
detalla en el ANEXO UNICO de la presente.

ARTICULO 2°.- Registrese, comuniquese y archivese.-

RESOLUCION C.D. N°094/2022

SUIPACHA 531

2000 ROSARIQ - SANTA FE - ARGENTINA
+54 (0) 341 4804592/93
decanato@fbioyf.unr.edu.ar

www.fbioyf.unr.edu.ar
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Programa de Asignatura

Nombre de la asignatura

Determinacion de secuencia gendmica, ensamblado y anotacion de fagos (SEA-PHAGES

Fase II)

Codigo

Area

Estadistica y Procesamiento de datos

Departamento 'Matemética y Estadistica

Carrera
(Indicar X)

Anual o
Cuatrimestral

Director de Area y Docente
Responsable

Bioquimica

X

Cuatrimestral

Martin Espariz

Farmacia

Licenciatura en Biotecnologia

X

Cuatrimestral

Martin Espariz

Licenciatura en Quimica

Profesorado en Quimica

Licenciatura en Ciencia y
Tecnologia de los Alimentos

Tipo de asignatura (Indicar X)

Obligatoria

Electiva/Optativa

Ubicacion en el plan de estudios (Indicar X)

Ciclo Basico

Ciclo Biomédico

Ciclo Profesional

Ciclo de Formacion Superior, de Orientacion o

Complementario

Eje de Integracion de la Formacion Disciplinar y

Estudio de la Practica Profesional

Carga horaria

Cursado
Virtual

Cursado
Presencial

Preparacion de actividades
encomendadas
Horas dedicadas por el alumno

Horas
Totales

Contenidos Teodricos

12

12

Laboratorios

Tareas de Aula

Trabajos Practicos

Seminarios

Talleres

48

48

IPracticas
Territoriales/Profesionales

Evaluaciones

Otros

Carga horaria total de la asignatura

60

Indique las actividades enmarcadas en Otros:




Estandares minimos segin el Plan de Estudios

Fundamentacion

Esta asignatura se encuentra enmarcada dentro del programa: The Howard Hughes Medical Institute (HHMI) Science
Education Alliance Phage Hunting Advancing Genomics and Evolutionary Science (SEA-PHAGES), el cual aprovecha
el enorme tamafio y diversidad de la poblacion de bacteridfagos disponible para comprometer a los alumnos en el
descubrimiento de nuevos virus, anotacion de genomas, y genémica comparativa, lo cual genera un impacto fuerte no
solo en la investigacion de bacteridfagos, sino que ademas estimula la persistencia, el interés y retencion de los
estudiantes en campos relacionados con la investigacion en ciencias biologicas.

A través de su inmersion en una experiencia de investigacion auténtica, valiosa y accesible, se pretende desarrollar el
pensamiento critico, la capacidad de resolucion de problemas en el trabajo bioinformatico, estimular la
autoidentificacion del estudiante con los avances en el aprendizaje y generacion del conocimiento, consolidar la
motivacion, la actitud y definir las aspiraciones profesionales.

El programa de la asignatura "Determinacion de secuencia genémica, ensamblado y anotacion de fagos" responde a la
necesidad de formar a los estudiantes de Biotecnologia y Bioquimica en el uso y manejo del diverso conjunto de
metodologias modernas para el analisis de datos. Se busca incrementar las capacidades de los egresados en el manejo
de herramientas bioinformaticas que actualmente son indispensables en el ejercicio de la profesion, profundizando el
estudio de las aplicaciones de la Informatica en el area de la Biologia, con especial énfasis en el nivel molecular.

Es importante mencionar que entre las metodologias a utilizar se llevaran adelante técnicas de lltima generacion, como
la secuenciacion de ADN gendomico de fago.

Objetivos Generales

El objetivo general de la asignatura es que el estudiante determine como se estructura la informacion bioldgica en el
genoma de un fago a partir de su secuencia. Para ello se requiere que el estudiante identifique los genes y otras
caracteristicas de la secuencia genodmica, y prediga las funciones de estos genes cuando sea posible.

| Objetivos Especificos




e Inspeccionar el genoma de un fago en relacion con otros fagos y comprender la arquitectura genémica general.

e Recopilar datos y archivos adicionales que se utilizardn en la anotacion.

e  Predecir con herramientas automatizadas la presencia de genes que codifican para proteinas y datos
funcionales sobre los genes predichos.

e Inspeccionar manualmente secuencias anotadas automaticamente para refinar su anotacion e identificar genes
faltantes.

e  Preparar archivos finales con las anotaciones y enviar a GenBank.

Contenidos Tematicos

Comparacion de secuencias. Secuencias homologas (ortdlogas, paralogas, xen6logas). Bases de datos primarias de
IADN vy proteinas (GenBank, EMBL, Swiss-Prot, TTEMBL, etc.). Bisquedas en bases de datos por similitud de
secuencia utilizando la herramienta BLAST y sus variantes. Ensamblado y anotacion de genomas, prediccion de genes.
Base de datos de Genomas. Uso de Genome Browsers (NCBI). Comparacién de Genomas.

Evaluacion de cursado de la asignatura
Requerimientos académicos del estudiante

Laboratorios Tareas de Aula/ | Otros| Cantidad de Evaluaciones
Taller
% Asistencia] % Aprobacion| % Asistencia] % Aprobacion Parciales Recuperatorios
Regular 80 - -
Promovido 80 X - -

Criterios de Evaluacion. Observaciones.
La condicion de regularizacion se obtendra por una evaluacion en un formato independiente de examen, pero que se
basara en la evaluacion por parte del docente de parametros relacionados con el proceso de investigacion como:
predisposicion al pensamiento critico, esfuerzo en la labor técnica, capacidad de redireccionar el proceso ante las
dificultades. Hay que destacar que todas las actividades planteadas seran presenciales en trabajo en equipo y con los
medios disponibles en la sala de computacion.
IPara promover la materia los estudiantes tendran que generar los archivos con las anotaciones del genoma fagico de su
caso de estudio. Una vez revisados por los profesores a cargo del curso, estos seran subirlos por los estudiantes al
portal phagesdb.org.




Instrumentos de evaluacion para la acreditacion final de la asignatura

Regular Libre Otros
Examen escrito
Examen oral X
Practica de laboratorio
Monografia/Otros X X

Criterios Evaluacion. Observaciones.

Otros: Para aprobar la materia el estudiante debera subir al portal phagesdb.org los archivos con las
anotaciones del genoma fagico de su caso de estudio. Dichos archivos seran previamente revisados por los
profesores a cargo del curso. Los estudiantes que opten por acreditar la materia en condicion libre tendran a
su vez que exponer sus resultados en una instancia oral.

Bibliografia

SEA-PHAGES Bioinformatics Guide. Welkin H. Pope, Debbie Jacobs-Sera, Daniel A. Russell, Steven G. Cresawn,
Graham F. Hatfull. University of Pittsburgh. The Science Education Alliance-Phage Hunters Advancing Genomics and
Evolutionary Science Program. Supported by the Howard Hughes Medical Institute.
https://seaphagesbioinformatics.helpdocsonline.com/home
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